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Mi a makromolekula?
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DNS nukleinsavak
RNS

Fehérjék
Membran alkotdelemei
Szénhidratok



DNS épitdelemei- N o
nukleotidok T N— N

2 af
p i

OH f--"
HO-~ Fl"-D < /L I s .'.:5__5.__,#.'.._'._:
o, 0 NH I “ew, o 0 — P—O H
guanine @ cytosine N7
0 '\
HO il | (/
CH, o




DNS szerkezet

Major Groove
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DNS ldnc szerkezete (mdsodlagos szerkezet)

Kisarok

A-DNA B-DNA C-DNA Z-DNA
Zig-zag

Csavarulat irdnya | jobb jobb jobb balmenet
Menetemelkedés | 2,8 nm 3,4 nm 45 nm
bp/ fordulat 11 104 9 12
Szogelforduldas/b | 33,6 35,9 30
P
Atmérs 2,6 nm 2 nm 1,8 hm




Mdsodlagos szerkezet bioldgiai jelentésége

A-DNA

B-DNA

Z-DNA

Eléforduldsi
helye

Alacsony sé

ill.nedvességtartalom

Természetben
Watson-Crick

Szabdlyozé
régiokban

mellett
Szerkezet | dsRNS 12 bp szakaszon
RNS-DNS hybridek Purin, pirimidin
bazis vdltva
Egyéb Neomycin és Antitestek is

tumorellenes szerek
elgidézhetik

bekotodhetnek-
mitermék
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DNS tripletek
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Stereo View of Triple-Helix DNA Stereo View of Triple-Helix DNA

- coa Lokalizdcié: nagy drok
siRNS: 2 DNS lanc + 1 RNS



RNS

Major Groove

Minor Groove




2. DUPLEXES b. SINGLE STRANDED REGIONS

RNS mdsodlagos
szerkezet E

c. HAIRPINS d. BULGES
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RNS molekuldk

rRNS-riboszdma
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RNS mint 6rokité anyag

| | :

RNA viruses Negative strand (-)
and Double strand (ds) 5

S=segmented H5=null-_=_tagmmtud .

‘Bu nyaviridae (S-) Filoviridae (NS-)



RNS mint ..enzim”

Tetrahymena ribozim
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Fehérjék szerkezete - hemoglobin

fa) =lys+AlasHis+GlyslysslyssValsleusGly-Alas

Elsodleges szerkezet
¥

Harmadlagos Negyedleges szerkezet
szerkezet

Mdsodlagos

szerkezet



Fehérje - DNS interakcio

Lokalizdciédja a DNS nagy drka Leucine zipper
Leucine
Helix-turn-helix “
. -:-* “prﬂf"
Zinc ions Einoinger Helix :

“anmsll

o n " o o an 0 0 " OO
L) o 9] Ly Ly i
o 8] ] ) 0 8]
5. 5 9 8 © ¢
o®Ey ey o B
S S D Of U
a ] Qo
OO@ @DD e DO@ @OD
. Ll ) Q0o |




Fehérje bontas -proteoszoma

205 Core Protease (CP) V

Discharge

- 3 -‘ 265 Proteasome

Enre Protease [EF'I



hydrophilic head

hydrophobic tail

Membrdnalkotok- foszfolipidek
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Membradanalkotok- koleszterol

Cholesterol

HO

Fluiditdst befolydsol ja

Magas koleszterol
koncentrdcié -> csokkent
fluiditds



Membranalkotok- fehérjek

Kilonb6z6 funkcid:
transzport- csatorna, carrier, pumpa
szigndl kozvetitése -receptorok
kapcsolat- sejt, ECM

Membrdanban 20-25 As a-helikdlis szerkezetet alkot

Beliil: C=O, NH csoportok
Kivil: hidrofdb oldallancok

7 transzmembradn receptorok



Szénhidratok

Bioldgiai funkcié:
» Szignalizdcid - glikolizalt peptidek
» ExtraCelluldris - Mdtrix elemei

* Energia

Gliko - proteinek
-lipidek



Oligoszacharidok
Peptidekhez és lipidekhez

egyarant kapcsolodnak

F(L;_cm\ - FECI\ / GalNAc F:-CLZ\ /u_iigl
al Gal
B-1,3 |5 1,3 B-1,3
Varidbilitdst fokozza GlcNAC GlcNAC GlcNAC
B-1,3 B-1,3 B-1,3
Gal Gal Gal
O antigen A antigen B antigen
Vércsoport antigének _ _
core oligosaccharide
pid A inner outer O-an tigen repeat unit(s)

I N 7

LPS i. Y '1. e -
JE. Coli kiilsé o Cj “ ﬁ
membrdnja/ N

1 conserved base lipid A 5 core oligosaccharide ~ 170 differant O antigens
structure - with structures - with some
requlated modifications  non-stoichiometric additions
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