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A transzkriptum™ mRNS

Protein-coding segment Polyadenylation signal
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Hogyan mutathato ki a ,cap” és ,tail” szerepe

DETERMINING THE ROLE OF THE CAP AND TAIL DURING TRANSLATION
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Alternativ splicing

Egy gén » kulonboz0 feherje

The impact of alternative RNA splicing

Protein Coding
Sequence

Altered protein strudure and function
Change in protd n isoformratios




Az mMRNS altal hordozott kod

3 nukleotid (kodon) = 1 aminosav
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Az mRNS ,gate"-transzportja
a ?ﬁ. — 2

hnRNP-k Ievélna;k a- kész Transzport proteinek felismerik €s
mMRNS-ré| kotddnek hozza (Ran GTP)

| =9
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Y IOpPiasm
Aktiv transzportta-l atkeril A citoplazmaban kicsavarodik,
a magporuson levalnak a transzport fehérjék




A kodot a tRNS fejti meg

2
8 Amino acid

3 Amino acid
attachment site

attachment site
S

, i Anticodon

a) Anticodon (b) ()

-ez is egy nukleotid lanc,
de komplex 3D strukturat képes felvenni

Maodosult purin: inozin(l) metilinosine (MI),metilguanozin (MG)
Maodosult pirimidin: ribotimidin(T); pszeudouridin(y),dihidrouridin (D)



Aminosayv aktivalas

-minden aminosavnak
meg van a specifikus
transzferaza:

Pl. alanil-tRNS
szintetaz,
metionil-tRNS
szintetaz stb.
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A rlboszoma (rRNS + feherjek)

Proteins Subunits Assembled
L1 L2 L3 ribosomes
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rDNS (az rRNS kodja)

interfazisos
(13,14,15,21,22 kromoszéméak) ~ kromoszémak (10 db)

NOR

kepz6dod
riboszomak

maghartya

magvacska




Riboszoma kepzodes

(Fibrillaris Centrum -Denz Fibrillaris Kompartment -

Granularis Kompartment)

(osszeszerelodo
riboszéma
alegysegek)
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Szintézis felulet: riboszéma

kotohelyek
mindket alegyseg 60S
A hely - aminoacil tRNS (katalizis-ribozim)
P hely - peptidil tRNS ER membran

E hely - Ures tRNS
MRNS kotés




MRNS, tRNS+aminosav, riboszoma
kerult a citoplazmaba

|
KEZDODHET A FEHERJE SZINTEZIS
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Iniciacio:a szereplok talalkozasa

Inibhatim tactor binding
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Ternary

comp léx

elF-4F gumdes

-a kis riboszéma
alegység

az inicialo faktorok
segitségével

és a kezd6 amino-acil
(Met)-tRNS-sel az
MRNS-hez kotédnek



Iniciacio:az olvasasi keret

5 3
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keret elcsuszhatna,
egeszen mas feherjék
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WG-PPP
Cap




Elongacio: peptidkotések jonnek

|étre
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Peptidil transzferaz= ribozim (60S)
1 peptidkotés ,ara’= 2 ATP, 2 GTP.
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Kozben a riboszoma
pontosan 3 nukleotidnyit lep

elére(a 3’ vég felé)



Terminacio: a folyamat a STOP

kodonhoz ér

m’G-PPP
Cap
chainof
amino aciuds

UL'-CF-E VAl DAG

Release actors
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,release” faktorok
kotodnek a stop
kodonhoz

- nem tud tobb aminoacil-
tRNS bekotdédni

— a nagyalegyseg bontani
képes a peptidil-tRNS
észterkotest

— a peptid levalik, a
riboszoma alegysegek
szabadda valnak egy ujabb
iniciaciora



Poliriboszoma




Csatorna
kepzodese
a
riboszomalis
komplexben




A célbajuttatd szignalszekvenciak

jellemzOi

rr n

Cél organellum | Jellegzetes hely Szignal A szignal jellege
a proteinen eltavolitas
6-12 féként hidroféb
. aminosav, gyakran egy vagy
dER N-terminal * tébb bazikus aminosav
koveti
3-5 nem egymasutanni Arg
. . . vagy Lys reziduum, gyakran
Mitochondrium N-terminal + Ser s Thr: sohasem Glu
vagy Asp
Nincs altalanos motivuma,
Chloroplast N-terminal + SPELTE (BEPL: 1] e UL
kevés Glu és Asp
Ser-Lys-Leu
Peroxisoma C-terminal -
5 bazisos aminosav
Nucleus Internal ) clustere vagy két rovidebb

cluster melyet 10 aminosav
valaszt el




UNFOLDED PROTEIN FOLDED PROTEIN

= 2 signal
COOH — ;
HoN———— e ’ﬁ' peptide

Feherje

“ szallitas
ot WO T @ = SZO rt I,rOZé S
Szignal szekvencia/folt
szabad riboszoman »  Sejtmag
szintetizalodott fehérje NLS
(szintézis utan) 1.Kapu transzport
szignal nélkil . -
Mitokondrium
Peroxiszéma
Citoszol 2.Poszttranszlacios
transzmembran transzport




szabad riboszéman
elkezdett fehérje

(szintézis kozben)

N-terminalis
hidrofil szignal

Endoplazmas
retikulum

3. Szintézis kozbeni
transzmembran
transzport

4. Vezikularis transzport l

lizoszoma

— ]

Golgi

plazmamembran




Szekrécios fehérje
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Methianine residues on
P54 that bind to

P18 signal sequences

——

CH,CH,SCH,

- CH,CH,SCH,

™ CH,CH,SCH,
™ CH,CH,SCH,4
Peg/F72
- -"'lr
\ Required for
protein translocation

Pa/P14
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Interact with ribosomes



Transzlokon komplex

TRAM - (= translocating chain-associated membrane
protein) koti a szignal szekvenciat

Secb61p — a translocon csatorna fO osszetevoje;
a gydrd-alaku struktura felépit6je

Sec 61 b és Sec 61g kotddik a Sec 61p-hez es igy alakul
kia Sec 61 komplex

A Sec 61 komplex kotddik a riboszomahoz,
részt vesz a transzmembrane transzferben




A feheérje kapcsolodasa a
transzlokonhoz
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Feherje processzalas 1.
(DER lumen)

® N-Acstylglucosamine (GleNAS Helyes feltekeredes
annose H“} n L] / 4 LI 4
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Membran feherjék
START és STOP transzlokacios szignalok
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Feherje processzalas 2.

oSscmor\r vesicles |eaving the irans region
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Poszt-transzlacios modifikaciok

Proteolitikus bontas
Glikozilacio

Acilacio

Metilacio

Foszforilacio

Szulfatalas

Prenilacio

C-vitamin fuggo modifikaciok
K-vitamin fuggé modifikaciok
Szelenoproteinek



Prokariota « Eukaridta




Antibiotikumok

A protein szintézis kulonboz6 Iépéseit gatoljak

® Actinomycin D - transzkripcio (komplex DNS-sel)

® Rifamycin - transzkripcié (RNS polymerase)

® Amanitin - transzkripcio (RNS polymerase II)

® Streptomycin - iniciacio

® Tetracycline - aminoacyl-tRNS - A I6kusz

® Erythromycin - tRNA transzlokacidja az A-rol a P I6kuszra
® Cycloheximide : ! (csak eukaryotakban)

® Chloramphenicol - peptid kotés

® Puromycin - terminacio

Penicillin és Cephalosporinok - a bakt. Sejtfal szintézise

(proteoglycan-ok)



actinomycin
rifamycin
amanitin

4
< —_

streptomycin

@D

chloramphenicol

tetracycline

puromycin erythromycin, cycloheximide
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